Table 3: Estimates of pairwise evolutionary divergence between sequences.
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1 2 3 1 5 6 7 B 9 [ 10 | 1 | 12 | 138 ] 14 ] 15 16| 17 | 18
Rmicroplus | 1_| MT079863

Hrufipes 2 | MT079564 | 0.146

Rmicroplus | 3 | MT079865 | 0.003 | 0.134

Hiruncanm | 4 | MT079866 | 0.171 | 0.058 | 0.161

Hmarginanm | 5| MT079867 | 0.163 | 0.025 | 0.143 | 0.044

Hnranicum | 6| MT079868 | 0.218 | 0.083 | 0213 | 0.109 | 0.074

Hmargimanum | 7 | MT079869 | 0.193 | 0.063 | 0.178 | 0.071 | 0052 | 0.103

Rmicroplus | 8 | MT079870 | 0.017 | 0.146 | 0.003 | 0.162 | 0.145 | 0.212 | 0.186

Hmarginanm | 9 | MT079871 | 0.162 | 0.020 | 0.144 | 0.058 | 0.020 | 0.072 | 0.063 | 0.150

Hruncanm | 10 | MT079872 | 0.168 | 0.058 | 0.164 | 0.003 | 0.047 | 0.106 | 0.071 | 0.159 | 0.053

Rmicroplus | 11 | MT079873 | 0.015 | 0.140 | 0.003 | 0.162 | 0.148 | 0.212 | 0.183 | 0.010 | 0.152 | 0.163

Hrufipes 12 | MT079874 | 0.151 | 0.023 | 0.139 | 0.049 | 0.020 | 0.082 | 0.054 | 0.148 | 0.033 | 0.047 | 0.145

Revertsi 13 | MT079875 | 0.101 | 0.147 | 0.093 | 0.167 | 0.162 | 0.217 | 0.195 | 0.102 | 0.163 | 0.168 | 0.093 | 0.159

Rmicroplus | 14 | MT079876 | 0.010 | 0.144 | 0.005 | 0.174 | 0162 | 0.209 | 0.190 | 0.020 | 0.153 | 0172 | 0.015 | 0.145 | 0.102

Hnranicum | 15 | MT079877 | 0.234 | 0.107 | 0.227 | 0.128 | 0.103 | 0.076 | 0.127 | 0.235 | 0.093 | 0.122 | 0.235 | 0.109 | 0.229 | 0.233

Hmargimanum | 16 | MT079878 | 0.153 | 0.023 | 0.149 | 0.039 | 0015 | 0.072 | 0.041 | 0.150 | 0.026 | 0.039 | 0.147 | 0.010 | 0.161 | 0.156 | 0.099

Hruncanim | 17 | MT079879 | 0.173 | 0.063 | 0.164 | 0.015 | 0.060 | 0.115 | 0.074 | 0.167 | 0.063 | 0.010 | 0.164 | 0.052 | 0.170 | 0.174 | 0.130 | 0.049
Hmargianm | 18 | MT079880 | 0.176 | 0.044 | 0.158 | 0.069 | 0.028 | 0.082 | 0.066 | 0.165 | 0.039 | 0.061 | 0.167 | 0.036 | 0.189 | 0.172 | 0.116 | 0.031 | 0.068





