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Table S1: Information of introns and exons for protein-coding genes in six Wikstroemia species used in this study.

	Species
	Gene
	Location
	Exon І (bp)
	Intron І (bp)
	Exon ІІ (bp
	Intron ІІ (bp)
	Exon ІІІ (bp)

	W. alternifolia
	atpF
	LSC
	411
	915
	144
	na
	na

	
	petB
	LSC
	6
	766
	698
	na
	na

	
	petD 
	LSC
	8
	795
	475
	na
	na

	
	rpl16 
	LSC
	399
	1069
	9
	na
	na

	
	rpoC1
	LSC
	1617
	796
	432
	na
	na

	
	rps16 
	LSC
	215
	927
	40
	na
	na

	
	trnG-UCC
	LSC
	23
	721
	49
	na
	na

	
	trnK-UUU 
	LSC
	35
	2505
	37
	na
	na

	
	trnV-UAC
	LSC
	35
	599
	38
	na
	na

	
	ycf3
	LSC
	153
	757
	228
	741
	126

	
	ndhA
	IR
	558
	1158
	540
	na
	na

	
	ndhB 
	IR
	756
	676
	777
	na
	na

	
	rpl2 
	IR
	434
	694
	393
	na
	na

	
	trnA-UGC
	IR
	38
	819
	35
	na
	na

	
	trnI-GAU
	IR
	37
	960
	35
	na
	na

	W. canescens
	atpF 
	LSC
	411
	923
	144
	na
	na

	
	petB 
	LSC
	6
	766
	698
	na
	na

	
	petD
	LSC
	8
	799
	475
	na
	na

	
	rpl16 
	LSC
	399
	1069
	9
	na
	na

	
	rpoC1
	LSC
	1617
	794
	432
	na
	na

	
	rpl16 
	LSC
	399
	1069
	9
	na
	na

	
	trnG-UCC
	LSC
	23
	726
	49
	na
	na

	
	trnK-UUU
	LSC
	35
	2507
	37
	na
	na

	
	trnL-UAA
	LSC
	334
	540
	50
	na
	na

	
	trnV-UAC
	LSC
	35
	618
	38
	na
	na

	
	ycf3
	LSC
	153
	757
	228
	742
	126

	
	ndhA 
	IR
	558
	1159
	540
	na
	na

	
	ndhB
	IR
	756
	686
	777
	na
	na

	
	rpl2
	IR
	434
	694
	393
	na
	na

	
	trnA-UGC
	IR
	38
	818
	35
	na
	na

	
	trnI-GAU
	IR
	37
	960
	35
	na
	na

	W. capitata
	atpF 
	LSC
	411
	911
	144
	na
	na

	
	petB 
	LSC
	6
	754
	698
	na
	na

	
	petD
	LSC
	8
	784
	475
	na
	na

	
	rpl16 
	LSC
	399
	1110
	9
	na
	na

	
	rpoC1
	LSC
	1617
	792
	432
	na
	na

	
	rps16 
	LSC
	200
	937
	40
	na
	na

	
	trnG-UCC
	LSC
	23
	718
	49
	na
	na

	
	trnK-UUU
	LSC
	35
	2500
	37
	na
	na

	
	trnL-UAA
	LSC
	34
	534
	50
	na
	na

	
	trnV-UAC
	LSC
	35
	597
	38
	na
	na

	
	ycf3
	LSC
	153
	771
	228
	742
	126

	
	ndhA 
	IR
	558
	1155
	540
	na
	na

	
	ndhB
	IR
	756
	687
	777
	na
	na

	
	rpl2
	IR
	434
	684
	393
	na
	na

	
	trnA-UGC
	IR
	38
	818
	35
	na
	na

	
	trnI-GAU
	IR
	37
	960
	35
	na
	na

	W. dolicantha
	atpF 
	LSC
	411
	912
	144
	na
	na

	
	petB 
	LSC
	6
	755
	698
	na
	na

	
	petD
	LSC
	8
	783
	475
	na
	na

	
	rpl16 
	LSC
	399
	1070
	9
	na
	na

	
	rpoC1
	LSC
	1617
	784
	432
	na
	na

	
	rps16 
	LSC
	242
	922
	40
	na
	na

	
	trnG-UCC
	LSC
	23
	717
	49
	na
	na

	
	trnK-UUU
	LSC
	35
	2498
	37
	na
	na

	
	trnL-UAA
	LSC
	34
	539
	50
	na
	na

	
	trnV-UAC
	LSC
	35
	599
	38
	na
	na

	
	ycf3
	LSC
	153
	765
	228
	740
	126

	
	ndhA 
	IR
	558
	1154
	540
	na
	na

	
	ndhB
	IR
	756
	686
	777
	na
	na

	
	rpl2
	IR
	434
	682
	393
	na
	na

	
	trnA-UGC
	IR
	38
	819
	35
	na
	na

	
	trnI-GAU
	IR
	37
	965
	35
	na
	na

	W. micrantha
	atpF 
	LSC
	411
	898
	144
	na
	na

	
	petB 
	LSC
	6
	765
	698
	na
	na

	
	petD
	LSC
	8
	784
	475
	na
	na

	
	rpl16 
	LSC
	399
	1085
	9
	na
	na

	
	rpoC1
	LSC
	1617
	790
	432
	na
	na

	
	rps16 
	LSC
	212
	926
	40
	na
	na

	
	trnG-UCC
	LSC
	23
	717
	49
	na
	na

	
	trnK-UUU
	LSC
	38
	2508
	37
	na
	na

	
	trnL-UAA
	LSC
	34
	536
	50
	na
	na

	
	trnV-UAC
	LSC
	35
	597
	38
	na
	na

	
	ycf3
	LSC
	153
	759
	228
	738
	126

	
	ndhA 
	IR
	558
	1147
	540
	na
	na

	
	ndhB
	IR
	756
	687
	777
	na
	na

	
	rpl2
	IR
	434
	682
	393
	na
	na

	
	trnA-UGC
	IR
	38
	820
	35
	na
	na

	
	trnI-GAU
	IR
	37
	960
	35
	na
	na

	W. scytophylla
	atpF 
	LSC
	411
	893
	144
	na
	na

	
	petB 
	LSC
	6
	756
	698
	na
	na

	
	petD
	LSC
	8
	782
	475
	na
	na

	
	rpl16 
	LSC
	399
	1076
	9
	na
	na

	
	rpoC1
	LSC
	1617
	783
	432
	na
	na

	
	rps16 
	LSC
	215
	933
	40
	na
	na

	
	trnG-UCC
	LSC
	23
	725
	49
	na
	na

	
	trnK-UUU
	LSC
	35
	2500
	37
	na
	na

	
	trnL-UAA
	LSC
	34
	550
	50
	na
	na

	
	trnV-UAC
	LSC
	35
	592
	38
	na
	na

	
	ycf3
	LSC
	153
	768
	228
	740
	126

	
	ndhA 
	IR
	558
	1153
	540
	na
	na

	
	ndhB
	IR
	756
	687
	777
	na
	na

	
	rpl2
	IR
	434
	686
	393
	na
	na

	
	trnA-UGC
	IR
	38
	819
	35
	na
	na

	
	trnI-GAU
	IR
	37
	960
	35
	na
	na


Note: na=not available
